
LABORATÓRIO HLA DRB1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPB1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DQA1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DQA1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPA1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPA1* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DRB345* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DRB345* 
Baixa

2ª 3ª 4ª Sufixos

20241151 04 DFAFS 13 EWMJU 03 EWGFU 06 EWDJB
20241160 04 11 01 13 01 01 03 02 P 06 03 05 01 P 584 01
20241316 04 DFAFS 13 EWMJU 03 EWGFU 06 EWDJB
20241338 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EFXJE 03 02 01 EKSCG 06 03 01 EKRNK 05 01 01 584 01 01
20241993 04 11 01 DFAFS 13 01 EWMJU 03 02 P EWGFU 06 03 EWDJB 05 01 P 584 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20242044 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EWMJU 03 02 01 EWGFU 06 03 01 EWDJB 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20242080 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EWMJU 03 02 01 EWGFU 06 03 01 EWDJB 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20242326 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EFXJE 03 02 01 EESCX 06 03 01 EEMYM 05 01 01 39 01 P 01 03 01 03 01 01 01 03 P 02 02 P DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20242588 04 11 01 DFAFS 13 01 01 ESRWS 03 02 01 ESRZB 06 03 01 ESRRP 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 02 DRB4*01 03 01
20242753 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EGNCK 03 02 01 DMRBW 06 03 01 DMMCV 05 01 01 584 01 01
20242779 04 DFAFS 13 EFXJE 03 ESRZB 06 ESRRP
20242957 04 11 01 DFAFS 13 01 ESRWS 03 02 01 ESRZB 06 03 01 ESRRP 05 01 P 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB01 01 P DRB01 03 01
20243289 04 11 01 13 01 03 02 P 06 03 05 01 P 584 01
20243509 04 11 01 DFAFS 13 01 EWMJU 03 02 P EWGFU 06 03 EWDJB 05 01 P 584 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20243909 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EAMCA 03 02 01 EESCX 06 03 01 EEMYM 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB01 01 DRB01 01 P
20244089 04 DFAFS 13 EWMJU 03 EWGFU 06 EWDJB
20244306 04 04 11 01 DFAFS 13 13 01 01 EXHUA 03 03 02 01 EWGFU 06 06 03 01 EWDJB 05 01 P 584 01 01
20244909 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EWMJU 03 02 01 EWGFU 06 03 01 EWDJB 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 DRB4*01 01 P
20245221 04 11 01 DFAFS 13 01 ESRWS 03 02 P ESRZB 06 03 ESRRP 05 01 P 584 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02
20245374 04 DFAFS 13 EWMJU 03 EWGFU 06 EWDJB
20245408 04 11 01 DFAFS 13 01 EWMJU 03 02 P EWGFU 06 03 EWDJB 05 01 P 584 01
20245622 04 11 01 13 01 03 02 P 06 03 05 01 P 584 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20245726 04 11 01 DFAFS 13 01 01 DWGZJ 03 02 P EWGFU 06 03 P EWDJB 05 01 P 39 01 P
20245845 04 11 01 DFAFS 13 01 01 ESRWS 03 02 P ESRZB 06 03 ESRRP 05 01 P 584 01
20247471 04 DFAFS 13 ESRWS 03 ESRZB 06 ESRRP
20247486 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EWMJU 03 02 01 EWGFU 06 03 01 EWDJB 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3* 01 01 P DRB4* 01 01 P
20247544 04 11 01 DFAFS 13 01 EXHUA 03 02 P EWGFU 06 03 EWDJB 05 01 P 39 01 P 01 03 01 03 01 01 01 03 P 02 02 02 DRB01 01 P DRB01 01 P
20247775 04 11 01 DFAFS 13 01 ESRWS 03 02 P ESRZB 06 03 ESRRP 05 01 P 584 01
20247929 04 DFAFS 13 EKCKG 03 EKSCG 06 EKRNK
20247972 04 11 AMSCX 13 01 ESRJY 03 02 ESRZB 06 03 ESRRP
20248222 04 11 01 AMSCX 13 01 01 EWNUF 03 02 01 EWGFU 06 03 01 EWDJB 05 01 01 584 01 01
20248394 04 11 01 DFAFS 13 01 01 ESRWS 03 02 01 ESRZB 06 03 01 ESRRP 05 01 01 584 01 01
20248466 04 11 01 AMSCX 13 01 P EMRVS 03 02 P ESMBS 06 03 P ESMBT 05 01 P 39 01 P
20248677 04 11 01 13 01 01 03 02 01 06 03 01 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 02 DRB4*01 03 01
20248697 04 11 01 DFAFS 13 01 DWGZJ 03 02 01 ESRZB 06 03 01 ESRRP 05 01 P 584 01
20248790 04 DFAFS 13 EWMJU 03 EWGFU 06 EWDJB
20248854 04 DFAFS 13 EFXJE 03 EESCX 06 EEMYM
20248921 04 11 01 DFAFS 13 01 01 ESRWS 03 02 01 ESRZB 06 03 01 ESRRP 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 03 P 02 02 02 DRB3 01 01 P DRB4 01 03 01
20249077 04 11 01 DFAFS 13 01 01 EWMJU 03 02 01 EWGFU 06 03 01 EWDJB 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 DRB4*01 01 P
20249126 04 DFAFS 13 EUBJM 03 EWGFU 06 EWDJB
20249156 04 DFAFS 13 EWMJU 03 EWGFU 06 EWDJB
20249559 04 11 01 DFAFS 13 01 01 ESRWS 03 02 01 ESRZB 06 03 01 ESRRP 05 01 01 584 01 01
20249564 04 11 01 DFAFS 13 01 EWMJU 03 02 P EWGFU 06 03 EWDJB 05 01 P 584 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 P DRB4*01 01 P
20249711 04 11 01 AMSCX 13 01 01 EXDNR 03 02 01 ESMBS 06 03 01 ESMBT 05 01 01 584 01 01 01 03 01 03 01 01 01 19 02 02 02 DRB3*01 01 02 DRB4*01 01 P

CONTROLE DE QUALIDADE ABHI - 2024
AMOSTRA 173 - CLASSE II - BAIXA/MÉDIA/ALTA RESOLUÇÃO

RESULTADO CONSENSO
HLA DRB1* Alta HLA DRB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DRB345* Alta HLA DRB345* Alta
DRB1*04:11:01 DRB1*13:01:01 DQB1*03:02:01 DQB1*06:03:01 DPB1*05:01:01 DRB3*01:01P DRB4*01:01PDPB1*584:01:01 DQA1*01:03:01 DQA1*03:01:01 DPA1*01:19 DPA1*02:02:02


