
LABORATÓRIOHLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos
20241151 04 DFAFS 12 EWFDW 03 EWCSD 03 EWCSE
20241160 04 11 01 12 01 P 03 01 01 G 03 02 P 04 01 P 05 01 P
20241316 04 DFAFS 12 EWFDW 03 EWCSD 03 EWCSE
20241338 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EKTZP 03 01 01 EKRPU 03 02 01 EKRPV 04 01 P 05 01 P
20241993 04 11 01 DFAFS 12 01 P EWFDW 03 01 P EWCSD 03 02 P EWCSE 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20242044 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EWFDW 03 01 01 ESRZP 03 02 01 ESRZR 04 01 01 05 01 01 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20242080 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EWFDW 03 01 01 EWCSD 03 02 01 EWCSE 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20242326 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EFMCF 03 01 01 EENWP 03 02 01 EENWR 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20242588 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EKTZP 03 01 01 ESRZP 03 02 01 ESRZR 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 01 DRB4*01 03 01
20242753 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EENKN 03 01 P DMXJH 03 02 01 DMNFS 04 01 P 05 01 P
20242779 04 DFAFS 12 EMTGP 03 ESRZP 03 ESRZR
20242957 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EKTZP 03 01 01 ESYTW 03 02 01 ETDTZ 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB02 02 P DRB01 03 01
20243289 04 11 01 12 01 P 03 01 01 G 03 02 P 04 01 P 05 01 P
20243509 04 11 01 DFAFS 12 01 P EWFDW 03 01 01 G EWCSD 03 02 P EWCSE 04 01 01 G 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20243909 04 11 01 DFAFS 12 01 01 ECVFA 03 01 P EENWP 03 02 01 EENWR 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB02 02 P DRB01 01 P
20244089 04 DFAFS 12 EWFDW 03 EWCSD 03 EWCSE
20244306 04 04 11 01 DFAFS 12 12 01 01 EXHUC 03 03 02 01 EWCSD 03 03 01 01 EWCSE 04 01 P 05 01 P
20244909 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EWFDW 03 01 P EWCSD 03 02 01 EWCSE 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20245221 04 11 01 DFAFS 12 01 P EKTZP 03 01 P ESRZP 03 02 P ESRZR 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02
20245374 04 DFAFS 12 EWFDW 03 EWCSD 03 EWCSE
20245408 04 11 01 DFAFS 12 01 P EWFDW 03 01 P EWCSD 03 02 P EWCSE 04 01 P 05 01 P
20245622 04 11 01 12 01 P 03 01 P 03 02 P 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20245726 04 11 01 DFAFS 12 01 P DWDVT 03 01 01 G EWCSD 03 02 P EWCSE 04 01 P 05 01 P
20245845 04 11 01 DFAFS 12 01 P EKTZP 03 01 01 G ESYTW 03 02 P ETDTZ 04 01 P 05 01 P
20247471 04 DFAFS 12 EKTZP 03 ESRZP 03 ESRZR
20247486 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EWFDW 03 01 01 EWCSD 03 02 01 EWCSE 04 01 01 05 01 01 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3* 02 02 P DRB4* 01 01 P
20247544 04 11 01 DFAFS 12 01 P EXHUC 03 01 P EWCSD 03 02 P EWCSE 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB02 02 P DRB01 01 P
20247775 04 11 01 DFAFS 12 01 P EKTZP 03 01 P ESRZP 03 02 P ESRZR 04 01 P 05 01 P
20247929 04 DFAFS 12 EMTGP 03 EKRPU 03 EKRPV
20247972 04 11 AMSCX 12 01 EMJKB 03 01 ESRZP 03 02 ESRZR
20248222 04 11 01 AMSCX 12 01 01 EWPJA 03 01 01 EWCSD 03 02 01 EWCSE 04 01 P 05 01 P
20248394 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EKTZP 03 01 01 ESRZP 03 02 01 ESRZR 04 01 P 05 01 P
20248466 04 11 01 AMSCX 12 01 P EKDDS 03 01 01 05 EUSMC 03 02 P EUMHZ 04 01 P 05 01 P
20248677 04 11 01 12 01 01 03 01 P 03 02 01 04 01 01 05 01 01 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB4*01 03 01 DRB3*02 02 01
20248697 04 11 01 DFAFS 12 01 P DWDVT 03 01 01 ESRZP 03 02 01 ESRZR 04 01 P 05 01 P
20248790 04 DFAFS 12 EWFDW 03 EWCSD 03 EWCSE
20248854 04 DFAFS 12 EFMCF 03 EENWP 03 EENWR
20248921 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EKTZP 03 01 01 ESRZP 03 02 01 ESRZR 04 01 01 05 01 01 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3 02 02 P DRB4 01 03 01
20249077 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EWFDW 03 01 P EWCSD 03 02 01 EWCSE 04 01 01 05 01 01 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20249126 04 DFAFS 12 EMTGP 03 EXMTF 03 EXMTH
20249156 04 DFAFS 12 EWFDW 03 EWCSD 03 EWCSE
20249559 04 11 01 DFAFS 12 01 01 EKTZP 03 01 P ESRZP 03 02 01 ESRZR 04 01 01 05 01 01
20249564 04 11 01 DFAFS 12 01 P EWFDW 03 01 P EWCSD 03 02 P EWCSE 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB4*01 01 P
20249711 04 11 01 AMSCX 12 01 01 EKDDS 03 01 01 ESMFW 03 02 01 ESMFX 04 01 P 05 01 P 03 01 01 05 05 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 01 DRB4*01 01 P

CONTROLE DE QUALIDADE ABHI - 2024
AMOSTRA 174 - CLASSE II - BAIXA/MÉDIA/ALTA RESOLUÇÃO

RESULTADO CONSENSO
HLA DRB1* Alta HLA DRB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DRB345* Alta HLA DRB345* Alta
DRB1*04:11:01 DRB1*12:01:01 DQB1*03:01:01 DQB1*03:02:01 DPB1*04:01:01 DRB3*02:02P DRB4*01:01PDPB1*05:01:01 DQA1*03:01:01 DQA1*05:05:01 DPA1*01:03:01 DPA1*02:02:02


