
LABORATÓRIO HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos
20241151 13 EWFVC 16 EWMWN 05 ETDNU 06 EWDRS
20241160 13 02 01 16 02 01 05 02 P 06 09 01 02 01 P 04 01 P
20241316 13 EWFVC 16 EWMWN 05 ETDNU 06 EWDRS
20241338 13 02 01 EFWSJ 16 02 01 DFGGH 05 02 01 EMRZN 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01
20241993 13 02 01 EWFVC 16 02 P EWMWN 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 P 04 01 P 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20242044 13 02 01 EWFVC 16 02 01 EWMWN 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20242080 13 02 01 EWFVC 16 02 01 EWMWN 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20242326 13 02 01 EFWSJ 16 02 01 DFGGH 05 02 01 EBCWB 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20242588 13 02 01 ESRDN 16 02 01 ESVST 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20242753 13 02 01 EGUUM 16 02 01 DFGGH 05 02 01 DNCVS 06 09 01 CUSVC 02 01 02 04 01 01
20242779 13 ETWUC 16 ETWUE 05 ETDNU 06 EGMKS
20242957 13 02 01 ESRDN 16 02 01 ESVST 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB03 01 01 DRB02 02 01
20243289 13 02 01 16 02 P 05 02 P 06 09 01 02 01 P 04 01 P
20243509 13 02 01 EWFVC 16 02 P EWMWN 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 P 04 01 01 G 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20243909 13 02 01 ECNUS 16 02 01 DFGGH 05 02 01 EBCWB 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB03 01 01 DRB02 02 01
20244089 13 EWFVC 16 EWMWN 05 ETDNU 06 EWDRS
20244306 13 13 02 01 EXDST 16 16 02 01 EWXZZ 05 05 02 01 ETDNU 06 06 09 01 EWDRS 04 01 P 02 01 P
20244909 13 02 01 EWFVC 16 02 01 EWMWN 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20245221 13 02 01 ESRDN 16 02 P ESVST 05 02 P ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 P 04 01 P 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01
20245374 13 EWFVC 16 EWMWN 05 ETDNU 06 EWDRS
20245408 13 02 01 EWFVC 16 02 P EWMWN 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 P 04 01 P
20245622 13 02 01 16 02 P 05 02 P 06 09 01 02 01 P 04 01 P 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20245726 13 02 01 EBFAA 16 02 P DFGGH 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 P 04 01 P
20245845 13 02 01 CVFXD 16 02 01 ESVST 05 02 P ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 P 04 01 P
20247471 13 ESRDN 16 ESVST 05 ETDNU 06 EGMKS
20247486 13 02 01 EWFVC 16 02 01 EWMWN 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3* 03 01 01 DRB5* 02 02 01
20247544 13 02 01 EXDST 16 02 P EWXZZ 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 P 04 01 P 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB03 01 01 DRB02 02 01
20247775 13 02 01 ESRDN 16 02 P ESVST 05 02 P ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 P 04 01 P
20247929 13 EESPB 16 DFSES 05 EMRZN 06 EGMKS
20247972 13 02 ESTTJ 16 02 ESRVN 05 02 ETDNU 06 05 EGMKS
20248222 13 02 01 ESTTJ 16 02 P EWXDG 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 02 04 01 01
20248394 13 02 01 ESRDN 16 02 01 ESVST 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01
20248466 13 02 01 EJKRV 16 02 P DVHTM 05 02 P ETVZD 06 09 P ESRKH 02 01 P 04 01 P
20248677 13 02 01 16 02 01 05 02 01 06 09 01 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB5*02 02 01 DRB3*03 01 01
20248697 13 02 01 DWPSE 16 02 P DFGGH 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 P 04 01 P
20248790 13 EWFVC 16 EWMWN 05 ETDNU 06 EWDRS
20248854 13 EFWSJ 16 DFGGH 05 EBCWB 06 EGMKS
20248921 13 02 01 ESRDN 16 02 01 ESVST 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3 03 01 01 DRB5 02 02 01
20249077 13 02 01 EWFVC 16 02 01 EWMWN 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20249126 13 ETWUC 16 ETWUE 05 ETDNU 06 EWDRS
20249156 13 EWFVC 16 EWMWN 05 ETDNU 06 EWDRS
20249559 13 02 01 ESRDN 16 02 01 ESVST 05 02 01 ETDNU 06 09 01 EGMKS 02 01 02 04 01 01
20249564 13 02 01 EWFVC 16 02 P EWMWN 05 02 P ETDNU 06 09 01 EWDRS 02 01 P 04 01 P 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 01 DRB5*02 02 01
20249711 13 02 01 EJKRV 16 02 01 DVHTM 05 02 01 EXDNP 06 09 01 EJKSG 02 01 02 04 01 01 01 02 01 01 02 02 01 03 01 01 03 01 DRB3*03 01 P DRB5*02 02 01
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CONTROLE DE QUALIDADE ABHI - 2024
AMOSTRA 175 - CLASSE II - BAIXA/MÉDIA/ALTA RESOLUÇÃO

RESULTADO CONSENSO
HLA DRB1* Alta HLA DRB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DRB345* Alta HLA DRB345* Alta


