
LABORATÓRIO HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP
20251126 01 01 P FGYRY 07 01 01 G FGYRZ 02 02 01 FFZWN 05 01 01 FFZWP 04 01 01 04 01 01
20251194 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 G 04 01 01 G 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P
20251319 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 P 04 01 P 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P
20251447 01 01 01 FHPYK 07 01 01 FHPYM 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20252194 01 FHTWX 07 FHPTP 02 FHPDB 05 FHPPK
20252810 01 FKWSX 07 FKWSY 02 FHPDB 05 FHPPK
20253197 01 01 01 EDBMR 07 01 01 ECRCT 02 02 01 EEMYK 05 01 01 EEMYB 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01
20253562 01 01 01 FHPYK 07 01 01 FHPYM 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20253669 01 01 01 FHTWX 07 01 01 FHPTP 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P
20253897 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 G 04 01 01 G 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P
20254017 01 01 P FGYRY 07 01 01 G FGYRZ 02 01 P FFZWN 05 01 01 G FFZWP 04 01 P 04 01 P
20254317 01 01 01 FHPYK 07 01 01 FHPYM 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 01 AUSENTE
20254412 01 01 01 EJKGT 07 01 01 ECYMU 02 02 01 EVXGW 05 01 01 EVTYF 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 01 AUSENTE
20254730 01 01 P EZTDZ 07 01 P EZXZW 02 01 P EZSAV 05 01 P EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 01 G 04 01 01 G 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20254769 01 01 01 EZVBJ 07 01 01 EZSXZ 02 02 01 EZSAV 05 01 01 EZSYH 04 01 01 04 01 01
20254948 01 01 01 FHPYK 07 01 01 FHPYM 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20254992 01 01 01 FHTKZ 07 01 01 FHPCK 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20255157 01 01 P 07 01 P 02 01 P 05 01 P 01 01 01 02 01 01 04 01 P 04 01 P 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20255324 01 01 01 EZVBJ 07 01 01 EAZYA 02 02 01 EZSAV 05 01 01 EZSYH 04 01 01 04 01 01
20255403 01 01 01 EZTDZ 07 01 01 EZXZW 02 02 01 EZSAV 05 01 01 EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 AUSENTE DRB4*01 01 01
20255571 01 01 01 EXVXA 07 01 01 EXSZF 02 02 01 ESPWG 05 01 01 EWCHW 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20255671 01 01 01 FHPYK 07 01 01 FHPYM 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20255728 01 EZTDZ 07 EZXZW 02 EZSAV 05 EZSYH
20255731 01 01 P EZVBJ 07 01 P EAZYA 02 01 P EZSAV 05 01 P EZSYH 04 01 P 04 01 P
20255759 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 G 04 01 01 G 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20255935 01 01 01 FHTWX 07 01 01 FHPTP 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 01 AUSENTE
20256461 01 01 P 07 01 P 02 01 P 05 01 P 04 01 P 04 01 P
20256857 01 01 01 FHTWX 07 01 01 FHPTP 02 02 01 EZSAV 05 01 01 EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20257293 01 01 01 EZTDZ 07 01 01 EZXZW 02 02 01 EZSAV 05 01 01 EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20257332 01 01 01 FHTWX 07 01 01 FHPTP 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20257741 01 01 01 FHTKZ 07 01 01 FHPCK 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20257772 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 G 04 01 01 G 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20257785 01 01 01 EZVZP 07 01 01 EZUGM 02 01 P EZSAV 05 01 01 EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 01 AUSENTE
20258184 01 01 P FHPYK 07 01 P FHPYM 02 01 P EZSAV 05 01 P EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 P 04 01 P 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P
20258201 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 04 01 P 04 01 P
20258219 01 01 P EZVZP 07 01 P EZUGM 02 01 P EZSAV 05 01 P EZSYH 01 01 01 02 01 01 04 01 P 04 01 P 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20258292 01 01 01 FHTWX 07 01 01 FHPTP 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 01 AUSENTE
20258435 01 FHZGG 07 FHTDC 02 FHPDB 05 FHPPK
20258966 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 01 01 01 02 01 01 04 01 P 04 01 P 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20259145 01 01 P FHTWX 07 01 P FHPTP 02 01 P FHPDB 05 01 P FHPPK 04 01 P 350 01
20259230 01 FHPYK 07 FHPYM 02 FHPDB 05 FHPPK
20259487 01 FHTKZ 07 FHPCK 02 FHPDB 05 FHPPK
20259587 01 01 01 FHTKZ 07 01 01 FHPCK 02 02 01 FHPDB 05 01 01 FHPPK 04 01 01 04 01 01
20259876 01 01 P EXVXA 07 01 01 EXSZF 02 01 P ESPWG 05 01 P EWCHW 01 01 01 02 01 01 04 01 P 04 01 P 01 03 01 01 03 01 DRB4*01 01 P AUSENTE
20259883 01 01 01 01 07 01 01 EAZYA 02 02 01 BPJWJ 05 01 01 BPKEJ 01 01 01 02 01 01 04 01 01 04 01 01 01 03 01 01 03 01 AUSENTE DRB4*01 01 01
20259987 01 01 P EZVBJ 07 01 P EZSXZ 02 01 P ESPWG 05 01 P EWCHW 04 01 P 04 01 P

CONTROLE DE QUALIDADE ABHI - 2025
AMOSTRA 192 - CLASSE II - BAIXA/MÉDIA/ALTA RESOLUÇÃO

RESULTADO CONSENSO
HLA DRB1* Alta HLA DRB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DRB345* Alta HLA DRB345* Alta
DRB1*01:01:01 DRB1*07:01:01 DQB1*02:02:01 DQB1*05:01:01 DQA1*01:01:01 DRB4*01:01P AUSENTEDQA1*02:01:01 DPB1*04:01:01 DPB1*04:01:01 DPA1*01:03:01 DPA1*01:03:01


