
LABORATÓRIO HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DQA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPB1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DPA1* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP HLA DRB345* Baixa 2ª 3ª 4ª Sufixos NMDP
20261002 03 01 FGRTP 13 01 FGRTR 02 01 01 FGEPP 06 08 01 EHYUA 01 FGFEM 05 FGPCM 01 01 01 FSCTH 18 01 01 FSCER 01 03 02 FHNNH DRB3*02 02 01 DRB3*02 02 01
20261053 03 01 FSGWM 13 01 01 FSMCG 02 01 01 FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FRXZA 05 01 01 FRXKC 01 01 01 G FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 01 FRVPZ DRB3*02 02 01 FRVPZ
20261085 03 01 P FHTTH 13 01 P FHTTJ 02 01 01 FHPPJ 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FHSSB 05 01 01 EZUCM 01 01 01 FJHKZ 18 01 01 FHWKG 01 FHREJ 02 FHREK DRB3*02 02 01 FHPMY DRB3*02 02 01 FHPMY
20261580 03 01 P FNDHB 13 01 P FNDHC 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 EWNHV 18 01 01 DPNHJ 01 03 01 EWDSS 02 02 02 EWDST DRB3*02 02 01 FHPMY DRB3*02 02 01 FHPMY
20261657 03 01 FRZCK 13 01 FRZCM 02 01 01 FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FRXZA 05 01 01 FRXKC 01 01 01 FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 01 FRVPZ DRB3*02 02 01 FRVPZ
20262842 03 01 FNGCS 13 01 FNGCT 02 01 P FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 P FMZWR DRB3*02 02 P FMZWR
20262995 03 FSGWM 13 FSGWN 02 FRXZE 06 EMSGX
20263549 03 01 FPCNB 13 01 FPCNC 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FJHKZ 18 01 01 FHWKG 01 03 01 FHREJ 02 02 02 EKTHZ DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20263633 03 01 P FAUAF 13 01 P FBDMF 02 01 01 G FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 05 01 01 01 01 P 18 01 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB3*02 02 P
20263954 03 01 01 FMJMS 13 01 01 FMJMT 02 01 01 FMFZY 06 08 01 EHYUA 01 03 01 FMGBW 05 01 01 FMFZH 01 01 01 FSVNV 18 01 01 FSVNW 01 03 01 FMFKC 02 02 02 FMFKD DRB3*02 02 01 FGYBY DRB3*02 02 01 FGYBZ
20264259 03 01 FNJUS 13 01 FNJUU 02 01 FHPPJ 06 08 01 EMSGX 01 03 01 05 01 01 01 01 01 18 01 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB3*02 02 P
20264590 03 FRZCK 13 FRZCM 02 FRXZE 06 EMSGX 01 FRXZA 05 FRXKC 01 FSBYB 18 FNACW 01 FRVRM 02 FRVRN
20264964 03 FHTTH 13 FHTTJ 02 FHPPJ 06 EMSGX 01 FHSSB 05 EZUCM 01 FJHKZ 18 FHWK 01 FHREJ 02 FHREK DRB3*02 FHPMY DRB3*02 FHPMY
20264966 03 01 FRZCK 13 01 FRZCM 02 01 FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FRXZA 05 01 01 FRXKC 01 01 01 FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 P DRB3*02 02 P
20265602 03 01 FRZCK 13 01 FRZCM 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 01 FRVPZ DRB3*02 02 01 FRVPZ
20265624 03 01 FNGCS 13 01 FNGCT 02 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 01 18 01 01 01 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 P FMZWR DRB3*02 02 P FMZWR
20265743 03 01 P 13 01 P 02 01 01 G 06 08 01 01 01 P 18 01 01
20266142 03 01 13 01 02 01 01 G 06 08 01 01 01 P 18 01 01
20266259 03 01 P FNGCS 13 01 P FNGCT 02 01 01 G FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 05 01 01 01 01 P 18 01 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB3*02 02 P
20266508 03 01 P FNJUS 13 01 P FNJUU 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20266576 03 01 FHTTH 13 01 FHTTJ 02 01 01 FHPPJ 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FHSSB 05 01 01 EZUCM 01 01 01 FJHKZ 18 01 01 FHWKG 01 03 01 FHREJ 02 02 02 FHREK DRB3*02 02 01 FHPMY DRB3*02 02 01 FHPMY
20266645 03 01 P FNGCS 13 01 FNGCT 02 01 01 G FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 01 P 18 01 01
20266696 03 01 FNJUS 13 01 FNJUU 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20266750 03 01 P FNGWB 13 01 P FNGWC 02 01 01 G FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 FNBSR 05 FMZYU 01 01 P FNDAT 18 01 01 FNACW 01 FNADX 02 FNAFB DRB3*02 FMZWR DRB3*02 FMZWR
20267342 03 01 P FNGCS 13 01 P FNGCT 02 01 01 G FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 P FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 P FRVPZ DRB3*02 02 P FRVPZ
20267363 03 01 01 FNGCS 13 01 01 FNGCT 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FHPMY DRB3*02 02 01 FHPMY
20267496 03 01 P FNJUS 13 01 FNJUU 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20267565 03 01 FSGPD 13 01 FSGPE 02 01 01 FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FRXZA 05 01 01 FRXKC 01 01 01 FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 01 FRVPZ DRB3*02 02 01 FRVPZ
20267816 03 01 FNJUS 13 01 FNJUU 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20267831 03 01 P FNJUS 13 01 P FNJUU 02 01 01 G FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 FNBSR 05 FMZYU 01 01 P FNDAT 18 01 01 FNACW 01 FNADX 02 FNAFB DRB3*02 FMZWR DRB02 FMZWR
20267836 03 FSGYU 13 FSGYV 02 FRGFD 06 EHYUA
20267876 03 01 FNJUS 13 01 FNJUU 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20268043 03 01 P FNGCS 13 01 FNGCT 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 P FMZWR DRB3*02 02 P FMZWR
20268062 03 01 FSGPD 13 01 FSGPE 02 01 01 FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FRXZA 05 01 01 FRXKC 01 01 01 FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 01 FRVPZ DRB3*02 02 01 FRVPZ
20268158 03 01 FHPGB 13 01 FHPGC 02 01 FHPPJ 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FHSSB 05 01 01 EZUCM 01 01 01 FJHKZ 18 01 01 FHWKG 01 03 01 FHREJ 02 02 02 FHREK DRB3*02 02 01 FHPMY DRB3*02 02 01 FHPMY
20268374 03 FNJUS 13 FNJUU 02 FMZHA 06 EMSGX 01 FNBSR 05 FMZYU 01 FNDAT 18 FNACW 01 FNADX 02 FNAFB DRB3*02 FMZWR DRB3*02 FMZWR
20268862 03 01 FPCNB 13 01 FPCNC 02 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20268882 03 01 01 EKSRD 13 01 01 EFVSA 02 01 01 EZUCF 06 08 01 EMSGX 01 01 01 18 01 01
20269167 03 FNJUS 13 FNJUU 02 FMZHA 06 EMSGX 01 FNBSR 05 FMZYU 01 FNDAT 18 FNACW 01 FNADX 02 FNAFB DRB3*02 FMZWR DRB3*02 FMZWR
20269234 03 01 FRZCK 13 01 FRZCM 02 01 01 FRXZE 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FRXZA 05 01 01 FRXKC 01 01 01 FSBYB 18 01 01 FNACW 01 03 01 FRVRM 02 02 02 FRVRN DRB3*02 02 01 FRVPZ DRB3*02 02 01 FRVPZ
20269313 03 01 FNGCS 13 01 FNGCT 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNDAX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 01 FMZWR DRB3*02 02 01 FMZWR
20269456 03 01 P FGRTP 13 01 P FGRTR 02 01 01 FGEPP 06 08 01 EHYUA 01 FGFEM 05 FGPCM 01 01 01 FTDTA 18 01 01 FRRHM 01 0103 02 FHNNH DRB3*02 02 01 FRUHW DRB3*02 02 01 FJHDK
20269623 03 01 P 13 01 02 01 01 G 06 08 01 01 03 01 05 01 01 01 01 P 18 01 01 01 03 01 02 02 02 DRB3*02 02 P DRB3*02 02 P
20269822 03 01 P FNGCS 13 01 FNGCT 02 01 01 FMZHA 06 08 01 EMSGX 01 03 01 FNBSR 05 01 01 FMZYU 01 01 01 FNDAT 18 01 01 FNACW 01 03 01 FNADX 02 02 02 FNAFB DRB3*02 02 P FMZWR DRB3*02 02 P FMZWR
20269939 03 FNGCS 13 FNGCT 02 FMZHA 06 EMSGX 01 FNBSR 05 FMZYU 01 FJHKZ 18 FHWKG 01 FHREJ 02 EKTHZ

CONTROLE DE QUALIDADE ABHI - 2026
AMOSTRA 196 - CLASSE II - BAIXA/MÉDIA/ALTA RESOLUÇÃO

RESULTADO CONSENSO
HLA DRB1* Alta HLA DRB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQB1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DQA1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPB1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DPA1* Alta HLA DRB345* Alta HLA DRB345* Alta

DRB1*03:01 DRB1*13:01 DQB1*02:01:01 DQB1*06:08:01 DQA1*01:03:01 DRB3*02:02:01 DRB3*02:02:01DQA1*05:01:01 DPB1*01:01:01 DPB1*18:01:01 DPA1*01:03:01 DPA1*02:02:02


